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Isin aktualligi: Hazirda miixtalif siniflors aid olan molekulyar-genetik markerlorden tibbdas
miixtalif xesteliklarin daqiq diagnozunda, kend teserriifatinda teserriifat shemiyyetli slamatlarin askar-
lanmas1 ve giymatlandirilmasinda genis istifade olunur. Populyasiyalarin etnogenezi tarixi vo genefondu-
nun formalasmasi hadisalarinin da tadqiqiautosom ve cinsi xromosomlarda, hemgcinin mitoxondrial DNT-
da yerlagan bir ¢ox molekulyar markerlarin tatbiqi ilo hayata kecirilir. Belo effektiv ve informativ
markerlardean biri ds qisa tandem tekrarlardan (short tandem repeats, STR) ibarat yiiksek polimorfluga
malik mikrosatellit markerlardir.

Tadgiqatin maqsadi: Bizim tadqiqatimizin asas meaqsadi Azarbaycan populyasiyasinin autosom STR
genefondunun Orta, $Sarqi, Conubi Asiya, Rusiya, Qafqaz, Avropa ve Yaxin (Orta) Serqda yasayan 25 diinya
populyasiyasi ilo miiqayissli arasdirilmasindan ibarat olmusdur.

Tadqiqatin materiali vo metodu: Tahlillors populyasiyamizin genefondunun formalasmasinda rolu
olma ehtimal1 olan tiirkdilli xalglar, hemginin dil ve etnik cshatden bir geder uzaq olan populyasiyalar da
daxil edilmisdir. Todqiqatda Azerbaycanin temsil¢i populyasiya niimunesinin (n=765 nafar) 15 adad
autosom STR markerdan ibarat AmpFISTR®Identifiler®Plus PCR Amplification Kit reaktiv dastinin komayi
ila alds edilan genetik profillarden istifade edilmisdir. Genetik profillerin slds edilmasi standart metodika-
larla, populyasiya-genetik parametrlorin hesablanmasi ve miiqayisali tohlillor uygun proqramlarla (PowerS-
tat, Arlequin, MEGAX, Past) hayata kegirilmisdir.

Tadqgiqatin naticaleri: Populyasiya differensiasiya testlori tiirkdilli ve sami menssli populyasiyalar
arasinda melumatin moéveud oldugu biitiin STR lokuslar {izre statistik shemiyyatli forqlerin olmadigin askarladi
(tiirkdilli populyasiyalar: Kipr 1/15, Qarbi Anadolu 0/13, Serqi Anadolu 0/13, Canub-$arqi Anadolu - 13/0,
Bosniya-Hersoqovina 0/13, sami populyasiyalari: Suriya 0/13, Falastin 0/13). Gozlenildiyinin oksine olaraq Ozbak,
Qazax Orta Asiya populyasiyalari, Kazan ve Miser Tatarlar1 bazi lokuslar istisna olmagla populyasiyamizdan
forglanmislar (uygun olaraq 5/15, 3/15, 5/9 va 3/9). Diger populyasiyalar arsasinda farglar bele olmusdur: Kosovo
albanlar1 1/15, Uygur (Cin) 2/15, Pakistan ({imumi) 2/15, Estoniya 6/15, Macaristan 7/13, Rusiya (Orta) 7/13,
Latviya 8/10, Yahudi (birlosmis) 2/9, Simali Qafqaz (Rusiya) 10/15, Qirgiz (Cin) 10/15, Pakistan, Lahor 13/15,
Conubi Koreya 13/15, Monqolustan 13/15, Yaponiya 14/15. Genetik masafe indekslarinin (Fsr) P-dayarlarinin
miiqayisesi populyasiya differensiasiya testlorinin naticalorini tesdiglomaklo yanasi askarlanan miinasibatlorin
daha aydin ifade olunmasina ssbab olmusdur. Biitiin alinan naticeler populyasiyamizin autosom STR-
genefondunda Serqi Asiya, Yaxin (Orta) Serq ve miiayyan daracads Avropa elementlsrinin daha gabariq
ifade olunmasindan xabar verir. Bundan basqa indiki Tiirkiye srazisinds yasayan tiirklorlo do genefondu-
muz eynilik seviyyesinda yaxindirlar. Bu naticalor autosom STR markerlarle alinmis avvalki naticalarls,
hamcinin Y-STR markerlarls alinan naticalarls uygun galir.

Daha daqiq hesab olunan Ney genetik masafelorinin miiqayisesi ise bir gader forqli naticaloar
vermisdir. Moasalon, Qazax populyasiyasi Ozbok populyasiyasina nisbaton daha g¢ox STR lokus iizra
forqlilik niimayis etdirmesine baxmayaraq genetik mosafo (Dn) baximindan o gader de ciddi ferqler
miisahids edilmamisdir (uygun olaraq 0,026 ve 0,023). Lakin, populyasiyamizla Estoniya (Da-e=0,027) va
Latviya (Da-1=0,313) kimi Avropa populyasiyalar1 arasinda bels ciddi ferqlonmsalar Latviya populyasiya-
sinda 5 STR lokus iizro malumatlarin olmamasi il izah edile bilar. Populyasiyamizdan an uzaq genetik
mosafads yerlasan populyasiya Yshudi (birlasmis) populyasiyasidir (Da-vs=0,348). Eynila, Miser vo Kazan
tatarlar1 populyasiyamizdan toxminen beraber vo masafelorde yerlosmislor (Da-mr=0,262 vo Da-xr=0,264).
Bu ii¢ populyasiya ile belo yiiksak genetik masafe indekslorinin yaranmasina asas sabeb kimi har {ig
populyasiyada 6 STR lokus iizrs allel tezliklorinin movcud olmamasini gostara bilarik.
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Digar diinya populyasiyalar: ilo Ney genetik masafalari bels olmusdur: Kipr-Tiirk 0,009, Atrux-Uygur
0,016, Qafqaz-Rusiya 0,019, Qirg1z (Cin) 0,023, Kosovo Albanlar1 0,027, Estoniya 0,027, Bosniya-Hersoqovina
0,065, Conub-$Sarqgi Anadolu 0,065, Macar 0,068, Serqi Anadolu 0,069, Yaponiya 0,069, Mongol 0,073, Pakistan
(Umumi) 0,074, Falastin 0,078, Pakistan, Lahor 0,078, Conubi Koreya 0,081, Qarbi Anadolu 0,081, Suriya
0,107, Rusiya (Orta) 0,114.

Yekun: Alman noticalor populyasiyalar arasinda yaxinliq ve forqlerin yaranmasinda dil, din,
nikahlarla garismalar, izolyasiyalar ve miixtalif xarakterli miqrasiyalar/ekspansiyalar kimi amillarin birge
istiraki ilo miirokkeb mexanizmlarls bas veran inteqrasiyalarin rol oynadigini sdylomays asas verir. Miixtalif
yanasmalarla qurulan filogenetik agaclar, prinsipial komponent (PCA) ve prinsipial koordinat (PCoA)
tohlillari do bu naticaleri tosdiqlomisdir.
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Social ecology is closely related to health issues. Social ecology refers to the living state of human
society and the natural environment. A healthy social ecosystem is essential for individuals and groups. The
environment of human health is a complex system of interaction between the natural environment and the
social environment. The impact of the natural environment on health include: air quality, water quality, soil
quality, climate change, ecosystem services, noise pollution environmental pollution, and other factors
(Figure 1), which directly affect people's health and potential threats. Air pollution can cause respiratory
diseases, water pollution can cause unclean drinking water and water

—
transmission of water, soil pollution may affect food safety, crops and p=
agricultural production. Therefore, protecting the environment and TTEE—
improving the natural environment is the key to maintaining human

Figure 1. The impact of the natural environment on health

health. The impact of social factors on health is very extensive and far-
reaching.
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